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MRV riscontrati in suino
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208 feci
+ 40.31%

Presenti 13 specie. Prevalenti:
Hypsugo savii, Pipistrellus
kuhlii e Pipistrellus pipistrellus.

mmmm) == 1 campione = MRV2

JQuT9278 1 sirain 1 sigma 1 (81) g plete ods
Q879275 1 stran 15igma 1
Istrain /2011 sigma 1 (81 o
sirsin T3/Pip 5 1 sigma 1 (81
Jsran 11 sigma 1 (81,
409702751 Mammalian arthor st 112011 sigma 1
T
bs— MRV3iswinetaly/{6eiapd52154-52015
B R s -

T sigma 1 {81)
11 sigma 1 151T)

WIRViswinefltalyi 1B apd3i140-4c0i2018
— MRV3iswinelialy/1 s8po901 74-208/2018
of MRVAlswinentaly/ 180iapasN 741302018

5 3isoiate BM-100 segment 1 complete sequence

3isoiate F 1S9 comgiete seauence
Q878273 1 Mammalian arthoreavius 3 strain TA/Fip i 1087 leta o
MRYV3swnefialy 1B apds01 T7-Eeni2018
8| asrezre.n 3 stain 11 sgma 1481)
32| snerearr 1 i i 142011 sigma 1 (1) gene complets cds.
ool dOST8ZES 1 o 2011 siga 1 (511 cs
02851 3 sirain THP 1 sgma 1(51) i
0678264 1 3swan 342011 sigma 1 cis
54y HM159519.1 T30 51

EFAB4441.1 Mammalian arthoreonius 3 sirain ﬂﬂsﬁgmmis\ complete sequence
GUBGTTS 1 Mammallan onhoreovinis 3 isolate jn-1 seament §1 complete sequence.
44| GUSS18651 Mammalian orthoreowius 3 isalste R124 sagmant S1 completa saquanca
KiB06592 1
|— GUSB583 1M 3strain

105991281 train vanant e

109 & X01181.1 i 1 gene for (sigma 1

complete sequence

complate saquence

. e e e s S PR
40 + isolamento/79: st el R Py

&3 KP202810.1 Mammalian orihareosius 3 isciale TID-S sigma gene complele cds

26 MRV2 e o e o
9 MRV3

5 coinfetti MRV2-
MRV3.

ment §1 compets genome

GQ4BE27Z 1 l sigma-1 prots

MRV-HLIF2007 sigma-1 protei

03 [ JX4BEO63 1 Masymaian ortronecrus 3 solate GO-1 segrent S1 conplets seqence
KT224510 1 Mammaiian orthoreavirus 3 strain SD-14 segment 81 complate sequence

KC¥418126 1 Mammasan ortharegwius 3 solate 22013 segment $1 complete sequence
009112442

MRV swinelltaly/1BdiapdS0115-Jooi2N8

MRV /swineditaly 186apdg0126-102/201 5

100
s — MRVisuinefialyH Bdiapati 16 1ool2018,
5] | MRVIswineNtaly Sdiapeat 40-42018

1001 MRV Siswinedltalyl"Baiapdd017 4

MRV3 — Segmento S1



@ Borsa di Studio SIPAS — Wageningen University and Research

Attivita svolte:

- Analisi in silico delle sequenze

- Valutazione dei metodi presenti in bibliografia

- Test dei metodi risultati migliori dall’analisi in silico 2 Real time RT PCR 2>
target gene L1

- Sviluppo di metodi ‘in house’ per i metodi non idonei presenti in letteratura 2
end point RT PCR = target gene S1 tipo 1 e tipo 2

Risultati ottenuti: il wm’ g f
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Test di Laboratorio

Campionamento —
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i : . . : i o § la caratterizzazione di MRV basate

Tipo allevamento: Riproduzione ciclo chiuso . . : :
rispettivamente sui geni L1 ed S1

Numero di suini nell’allevamento: 180 : : .
3. Isolamento virale in L
cellule Vero L £

| campionamento Il campionamento
Quando Febbraio 2016 Ottobre 2018 4. TEM sulle colture con CPE
Segni clinici Gastroenterite, Nessun segno clinico
diarrea per 5-6 _ o o
giorni, nessuna 5. NGS sui campioni positivi
mortalita
Numero feci 6 8 6. Sequenziamento Se_mf.;er Per [l
. completare sequenze parziali
campionate
ID campioni 52154 90178

7. Analisi filogenetiche e
bioinformatiche



O Identificazione di due Novel MRV nello stesso allevamento

Uninfected Vero cells Vero cells infected with
A. MRV3/swine/Italy/52154-4/2016
ID campioni 52154 90178 .
24hpi
Anno 2016 2018
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MRV3/2016: seconda segnalazione di MRV3 in Italia nel suino
Gene L1

Caratterizzazione Molecolare di MRV2 e MRV3
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Ipotesi di riassortimento
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@ Analisi della proteina S1 di MRV2 e MRV3
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O Conclusioni

* l'analisi in silico ha evidenziato l'inadeguatezza dei metodi a disposizione perla rilevazione e
caratterizzazione degli MRV del suino Q

.‘\’
* 'assenza di sequenze disponibili rende difficile lo sviluppo di metodi adeguati A

e

* Per questo risulta sempre piu necessario la produzione di sequenze e dati relativi ad MRV

* L'assenza di dati sulla distribuzione e sulle caratteristiche genetiche di MRV in Europa rende inoltre
difficile qualsiasi ipotesi su potenziali link epidemiologici tra suini, pipistrelli e esseri umani

° |l caso Veneto ha fatto emergere l'importanza a livello zoonotico di MRV visto l'alto tasso di
fenomeni di riassortimento genico che lo caratterizzano
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Domande aperte

Prevalenza e distribuzione di MRV nel suino in Italia e in Europa
Il suino come potenziale mixing vessel?
Legame tra virulenza e sierotipo

Interazione pipistrello suino uomo
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Attivita in corso e future

* Indagare la circolazione di MRV negli allevamenti suini mediante una sorveglianza
attiva

* Studi ecologici mirati a determinare il legame tra suino uomo e pipistrello

* Miglioramento degli strumenti di diagnostica molecolare per il rilevamento e la
caratterizzazione degli MRV

* EVA-GLOBAL progetto europeo H2020: Grant agreement 871029 = sequenziamento
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